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 ملخص البحث

  مشكلة صحیة كبیرة في جمیع أنحاء العالم. B (HBV)تعد عدوى فیروس التھاب الكبد 

 Bالمرتبطة بفیروس التھاب الكبد  حاولنا تحقیق الآلیات الجزیئیة للعوامل اللاجینیة والوراثیة

) و GAS5( ٥محدد  lncRNA).تم تحلیل مستویات التعبیر عن توقف نمو CHBVالمزمن (

miR � 137  وما یقابلھا منSNPs  ،rs2067079 (C / T)  وrs1625579 (G / T)  في

عنصر تحكم للتحقیق في الارتباط المحتمل بین ھذه  ١٢٠و  CHBVمریضًا من  ١١٧

المؤشرات الحیویة والتسبب في الإصابة بفیروس التھاب الكبد الوبائي في السكان المصریین. تم 

‑ miRو  GAS5تنظیم مستویات التعبیر المصل لـ  في الحالات مقابل  �بشكل كبیر  137 

الطافر زیادة خطر  TT، أظھر النمط الوراثي  GAS5 (rs2067079)الضوابط. فیما یتعلق بـ 

ً وقائیاً ( CC، بینما كان  CHBV (P <0.001)الإصابة بـ  ). فیما P = 0.004السائد عاملا

‑ miRیتعلق بـ   137 rs1625579 لطافر ،  النمط الوراثي اTT امل خطر لـسجل بانھ ع 

CHBV (p <0.001)  وكان النمط الجینيGG  ، ًوقائیا ً . كان p <0.001الطبیعي عاملا

مقارنة  GAS5 SNPمتحولة لـ  TTأعلى بشكل ملحوظ في النمط الوراثي  GAS5المصل 

‑ miR). فیما یتعلق بـ p = 0.007بالأنماط الجینیة الأخرى (  137 rs1625579  ارتبط ،

‑ miRمتحولة بشكل كبیر بمستوى تعبیر مصل أقل من  TTالنمط الوراثي   137 )p  =

‑ miRو  GAS5). لقد كشفنا أن مستویات التعبیر غیر المنظمة لـ ٠.٠١٨ المرتبطة  137 

  وقد تكون بمثابة أھداف علاجیة محتملة. CHBVكانت مرتبطة بمخاطر  SNPsبوظائفھا 

  


