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قسم الأحیاء الدقیقة  ٢. قسم الكیمیاء الحیویة الطبیة والبیولوجیا الجزیئیة ، كلیة الطب ، جامعة الفیوم ، الفیوم ، مصر ١

ـ قسم الكیمیاء الحیویة الطبیة والبیولوجیا الجزیئیة ، كلیة ٣. الطبیة والمناعة ، كلیة الطب ، جامعة الفیوم ، الفیوم  ، مصر
ـ قسم  ٥. ـ قسم الأمراض الباطنة ـ كلیة الطب ـ جامعة الفیوم ـ الفیوم ـ مصر ٤. الطب ، جامعة القاھرة ، القاھرة ، مصر

الحارة ـ كلیة الطب ـ جامعة  ـ قسم طب المناطق ٦. الباثولوجیا الإكلینیكیة ، كلیة الطب ، جامعة الفیوم ، الفیوم ، مصر
 .ـ قسم الأمراض الباطنة ـ كلیة الطب ـ جامعة القاھرة ـ القاھرة ـ مصر ٧. الفیوم ـ الفیوم ـ مصر
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  البحث  ملخص
الآلیات  دراسةلقد حاولنا ..یة ھامة في جمیع أنحاء العالم ھي مشكلة صح) HBV(فیروس التھاب الكبد الوبائي ب عدوى 

تم تحلیل مستویات التعبیر عن ). CHBV(الجزیئیة للعوامل اللاجینیة والوراثیة المرتبطة بفیروس التھاب الكبد المزمن 
) rs1625579 G/T(و ) C/T rs2067079المقابلة ،  SNPsو  miR-137و ) lncRNA-GAS5نمو التوقف عامل 

ا من  ١١٧في  للتحقیق في الارتباط المحتمل بین ھذه المؤشرات الحیویة والتسبب  ضبطعنصر  ١٢٠و  CHBVمریضً
 miR-137و  GAS5لـ  يتم تنظیم مستویات التعبیر المصل. في الإصابة بفیروس التھاب الكبد الوبائي في المصریین

الطافر  TT، أظھر النمط الوراثي ) GAS5 (rs2067079فیما یتعلق بـ . عنصر الضبطفي الحالات مقابل بشكل ملحوظ 
ً وقائیاً  CC، بینما كان ) ٠٫٠٠١< CHBV) p زیادة خطر الإصابة بـ -miRفیما یتعلق بـ ). p = 0.004(السائد عاملا

137 rs1625579  تم الإبلاغ عن النمط الوراثي الطافر ،TT كعامل خطر ل CHBV) p>وكان النمط الجیني ) ٠٫٠٠١
GG  ، وقائیًا ً  TTأعلى بشكل ملحوظ في النمط الوراثي  فى مصل الدم GAS5 مستوىكان . ٠٫٠٠١< pالطبیعي عاملا

، ارتبط النمط  miR-137 rs1625579فیما یتعلق بـ ). p = 0.007(مقارنة بالأنماط الجینیة الأخرى  GAS5 SNPلـ 
ا بمستوى تعبیر مصل TT الوراثي ً ا كبیر ً لقد كشفنا أن مستویات ). ٠٫٠١٨=  miR-137 )pأقل من  يالطافر ارتباط

وقد تكون  CHBVكانت مرتبطة بمخاطر الفاعلة  SNPs الالمرتبطة ب miR-137و  GAS5التعبیر غیر المنظمة لـ 
  .بمثابة أھداف علاجیة محتملة
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