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-miRو  miR-146aالخلفیة: الدراسة الحالیة مصممة لتحلیل ما إذا كانت الأشكال المتعددة لـ 

) في السكان المصریین. الطریقة: تم التنمیط الجیني لمجموعھ BDمرتبطة بمرض بھجت ( 155

 miR-146aمن الأشخاص الأصحاء لـ  ١٠٠غیر المرتبطین و  BDمریضًا من مرضى  ٩٦

(rs2910164)  وmiR-155 (rs767649)  :باستخدام تفاعل البولیمیراز المتسلسل. النتائج

في مرضى  CCو  rs2910164 GGلجینیة أظھرت النتائج ارتفاعًا ملحوظا في تواتر الأنماط ا

BD ) مقارنة مع مجموعة التحكمOR  = ٩٥،  ٢٢.١٥٦المعدل ٪CI (4.728-103.818 ؛ (

P <0.001 والمعدلة OR = 40.358 ،٩٥ ٪CI )؛ ١٨٢.٤٤٠- ٨.٩٢٨ (P <0.001  على

 OR = 3.665(معدل  BDخطرًا أكبر لتطویر  rs2910164 G alleleالتوالي). أیضًا ، منح 

 ،٩٥ ٪CI (2.013-6.671 ؛ (P <0.001 كان تعدد الأشكال .(MiR-146a (rs2910164 (

 Pفي النماذج السائدة والمتنحیة والمضافة للوراثة (جمیع  BDعامل خطر للإصابة بمرض 

) عامل خطر في النموذج المتنحي miR-155 (rs767649) ، بینما كان تعدد الأشكال 0.001>

بزیادة نشاط  rs2910164لـ  CGو  GGت الأنماط الجینیة لـ ). ارتبطP = 0.021فقط ( 

BDCAI  و تورط العین مقارنة بالنمط الجینيCC (P = 0.005  وP = 0.004  على ،

ا بزیادة نشاط  rs767649لـ  ATالتوالي). النوع الجیني  ً ) BDCAI (P = 0. 026كان مرتبط

 miR-146a. الخلاصة: من المرجح أن تلعب AAأو  TTمقارنة بالأنماط الجینیة 

(rs2910164 و (miR-155 (rs767649 دورًا مھمًا في السكان المصریین لتطویر (BD 

  والتأثیر أیضًا على شدة المرض.
  


